Random Forest modellek a rakkutatasban
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TCGA @ ~10 000 tumoros beteg

- 435 melanomas minta

Nyirokcsomoattet Visszatéro? Lokalizacio




Prediktor valtozok

« Folytonos valtozok: Kor, BMI
 Binaris valtozok: Nem, Attét-e?, visszatér6?

« Kategorikus valtozok [0 dummy variable: Mélybe
terjedes, nyirokcsomoba terjedes, lokalizacio
» Osszesen 21 prediktor valtozé

Kimeneti valtozok
e GY (n-=118) GY vs. GYK | GYK vs. K

* GYK @63 ‘ GYvs.K | GYKvs. S
e K n=83)

*  S(=171) GY vs. S Kvs.S




Elso modellek

Irodalmi pelda alapjan: Tanitasi —
teszt szett 80%-20% aranyban

Teszt szett prediktalasa [1 ROC AUC

ertekek
10 000 1teracio

Median, max ROC AUC ertekek

Chan et.al. 2022 Nature Biotechnology

ROC AUC értékek,
minden valtozo

Median | Max

GYvs.GYK | 0.612 | 0.913
GY vs. K 0.664 | 0.914
GYvs.S 0.667 | 0.851
GYKvs.K | 0.619 | 0.941
GYKvs.S | 0.602 | 0.869
Kvs. S 0.596 | 0.857




ROC AUC értékek, | ROC AUC értékek,

D ]_ men Z]_(,) CS Okke nté S minden valtozo VSURF valtozok

Median | Max | Median | Max

« VSUREF algoritmus

GYvs.GYK | 0.612 | 0.913 | 0.711 0.98

« Minden modell GYvs.K | 0664 | 0914 | 0.703 |0.946
J2tipusra” kulon futtatva

GYvs. S 0.667 | 0.851 0.73 |0.923

GYKvs.K | 0.619 | 0.941 | 0.656 |0.918

GYKvs.S | 0.602 | 0.869 | 0.653 | 0.902

Kvs.S 0.596 | 0.857 | 0.621 | 0.884

Kor Nem BMI M NO N1 N2N3 T1 T2 T4 T3 TO Visszatér6? Primer tumor? Bdrszovet Lokalis nyirokcsomdé Tavoli attét Torzs Vegtagok Fej-nyak tajéek
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