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~10 000 tumoros minta

435 melanomás minta 

Demográfia

• Kor

• Nem

• BMI

Áttét? Mélybe terjedés (T)



~10 000 tumoros beteg

435 melanomás minta 

Nyirokcsomóáttét Visszatérő? Lokalizáció



• Folytonos változók: Kor, BMI

• Bináris változók: Nem, Áttét-e?, visszatérő?

• Kategorikus változók 🡪 dummy variable: Mélybe 
terjedés, nyirokcsomóba terjedés, lokalizáció

• Összesen 21 prediktor változó

• GY (n=118)

• GYK (n=63)

• K (n=83)

• S(n=171)

Prediktor változók

Kimeneti változók
GY vs. GYK GYK vs. K

GY vs. K GYK vs. S

GY vs. S K vs. S



Első modellek
• Irodalmi példa alapján: Tanítási – 

teszt szett 80%-20% arányban

• Teszt szett prediktálása 🡪 ROC AUC 
értékek

• 10 000 iteráció

• Medián, max ROC AUC értékek 

Chan et.al. 2022 Nature Biotechnology



Dimenziócsökkentés

• VSURF algoritmus

• Minden modell 
„típusra” külön futtatva
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